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Processi biodegradativi
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Le tecniche di biorisanamento

LA BIODEGRADAZIONE DEI CONTAMINANTI PUO AVVENIRE
NATURALMENTE NELL’AMBIENTE (ATTENUAZIONE NATURALE,)......

.... MA CIASCUNO DEI FATTORI CHE INFLUENZANO LA
BIODEGRADAZIONE PUO RALLENTARE/BLOCCARE IL
RISANAMENTO

LE TECNOLOGIE DI BIORISANAMENTO:
INDIVIDUARE + SUPERARE | FATTORI LIMITANTI



Iniezione d'aria
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Il monitoraggio chimico in situ

I >1000 uglL
100 — 1000 ug/L

10 — 100 ug/L




Il monitoraggio del processi
microbiolgici

- Valutare preventivamente la propensione al risanamento
biologico

- Identificare i processi biologici attivi nel sito

- Valutare la risposta delle comunita microbiche alla
stimolazione

- Sequire il destino e la persistenza di popolazioni microbiche
inoculate nel sito o impianto
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MAGGIORE CONOSCENZA DEI PROCESSI: CAPACITA’ DI
INTERVENTO E SUPPORTO ALLE DECISIONI



Le tecniche di analisi microbiologica

TECNICHE MICROBIOLOGICHE
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METODI DI BIOLOGIA MOLECOLARE  TECNICHE BASATE SU COLTIVAZIONE
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| target molecolari
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High Throughput Sequencing

lllumina
Quali batteri? ‘ ultrasequencing

PCR 16S rRNA gene

lllumina
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Sequenziamento




Metodi: gPCR

gPCR: quantitative
Quanti batteri? ‘ Polymerase Chain
Reaction.




Caso di studio: falda contaminata da
monoclorobenzene
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MCB e CSIA
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ANAEROBICA C;H;Cl — C¢H¢ (benzene)
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Caso di studio

-25.2 P >1000 ug/L
100 — 1000 ug/L
10 - 100 ug/L
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mostly anaerobic cond.
High CH, and Fe
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Caso di studio
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Caso di studio
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Relative abundance (%)
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Other genera
Unclassified_Rhodospirillaceae
Unclassified Proteobacteria
Unclassified_Gammaproteobacteria
Unclassified Flavobacteriaceae
Unclassified Bacteria
Unclassified Alphaproteobacteria
Unclassified Alcaligenaceae

i Thiobacillus
Sulfuricurvum

M Stenotrophomonas

. Sphingomonas
Sphingobium

« Shewanella

& Rhizobium
Pseudoxanthomonas

W Pseudomonas

i Porticoccus

. Porphyrobacter

w Peredibacter

w Pedobacter
Pantoea

& Methylotenera

& Meniscus

. Massilia

w Limnobacter

& Hymenobacter

« Hydrogenophaga

i Bdellovibrio

W Arenimonas

w Aquabacterium

i Altererythrobacter

i Aeribacillus

w Acinetobacter

i Acidovorax

W Achromobacter 16



Grazie per
la vostra
attenzione!
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